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Μαθησιακοί Στόχοι

 Αναφορά στις παραλλαγές του BLAST.

 Εξοικείωση με τη διεπαφή του BLAST.
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Παραλλαγές του BLAST 11/12

 PHI-BLAST:

– μοτίβο (pattern).

χαρακτηρίζει μια οικογένεια πρωτεϊνών.

π.χ. [LIVMF]-G-E-x-[GAS]-[LIVM]-x(5,11)-R-

[STAQ]-A-x-[LIVMA]-x-[STACV].
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 PHI-BLAST:

– Δεδομένα εισόδου για την αναζήτηση:

ακολουθία επερώτησης.

μοτίβο (regular expression) που υπάρχει στην 

ακολουθία επερώτησης.

– Αναζήτηση ακολουθιών που περιέχουν το μοτίβο 

και έχουν ομοιότητα με την ακολουθία επερώτησης 

στη γειτονική περιοχή του μοτίβου.

– Μείωση των hits που δεν έχουν πραγματική 

ομολογία με την ακολουθία επερώτησης.



Ανταποδοτικό BLAST 1/3

 Best Reciprocal (BLAST) Hit:



Ανταποδοτικό BLAST 2/3

 Εύρεση ορθόλογων γονιδίων / πρωτεϊνών.

 Αναζήτηση BLAST με την ακολουθία α του 

οργανισμού Α στις ακολουθίες του οργανισμού Β.

– καλύτερο hit η ακολουθία β.

 Αναζήτηση BLAST με την ακολουθία β του 

οργανισμού Β στις ακολουθίες του οργανισμού Α.

– καλύτερο hit η ακολουθία α.

 Οι ακολουθίες α και β είναι ορθόλογες.



Ανταποδοτικό BLAST 3/3

 Κρίσιμες παράμετροι:

– είδος φίλτρου: soft filtering vs hard filtering.

– αλγόριθμος τελικής στοίχισης: BLAST vs Smith-

Waterman.

– τιμές κατωφλίου: E-value ή bit-score, μήκος 

στοίχισης.

 Σφάλματα:

– πρόσφατος εκτεταμένος γονιδιακός διπλασιασμός.

– γονιδιακή σύντηξη.

– domain rearrangements.
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Διεπαφή BLAST 6/6



Έλεγχος Αποτελεσμάτων

Ομοιότητα σε επαρκές μήκος των 

ακολουθιών.

 Υψηλό ποσοστό ταυτόσημων καταλοίπων.

 Εμφάνιση χαρακτηριστικών δομικών / 

λειτουργικών μοτίβων.

 Ποιότητα δεδομένων στις βάσεις.

 Υποθετικά γονίδια.
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