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Μαθησιακοί Στόχοι

 Αναφορά στις παραλλαγές του BLAST.

 Εξοικείωση με τη διεπαφή του BLAST.



Λέξεις Κλειδιά

 Λέξεις κλειδιά: Βάσεις δεδομένων BLAST, 

Παραλλαγές BLAST, Ανταποδοτικό BLAST.

 Key words: BLAST databases, BLAST family of 

programs, PSI-BLAST, PHI-BLAST, Reciprocal 

BLAST, BLAST interface.



Παραλλαγές του BLAST 11/12

 PHI-BLAST:

– μοτίβο (pattern).

χαρακτηρίζει μια οικογένεια πρωτεϊνών.

π.χ. [LIVMF]-G-E-x-[GAS]-[LIVM]-x(5,11)-R-

[STAQ]-A-x-[LIVMA]-x-[STACV].
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 PHI-BLAST:

– Δεδομένα εισόδου για την αναζήτηση:

ακολουθία επερώτησης.

μοτίβο (regular expression) που υπάρχει στην 

ακολουθία επερώτησης.

– Αναζήτηση ακολουθιών που περιέχουν το μοτίβο 

και έχουν ομοιότητα με την ακολουθία επερώτησης 

στη γειτονική περιοχή του μοτίβου.

– Μείωση των hits που δεν έχουν πραγματική 

ομολογία με την ακολουθία επερώτησης.
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 Best Reciprocal (BLAST) Hit:



Ανταποδοτικό BLAST 2/3

 Εύρεση ορθόλογων γονιδίων / πρωτεϊνών.

 Αναζήτηση BLAST με την ακολουθία α του 

οργανισμού Α στις ακολουθίες του οργανισμού Β.

– καλύτερο hit η ακολουθία β.

 Αναζήτηση BLAST με την ακολουθία β του 

οργανισμού Β στις ακολουθίες του οργανισμού Α.

– καλύτερο hit η ακολουθία α.

 Οι ακολουθίες α και β είναι ορθόλογες.
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 Κρίσιμες παράμετροι:

– είδος φίλτρου: soft filtering vs hard filtering.

– αλγόριθμος τελικής στοίχισης: BLAST vs Smith-

Waterman.

– τιμές κατωφλίου: E-value ή bit-score, μήκος 

στοίχισης.

 Σφάλματα:

– πρόσφατος εκτεταμένος γονιδιακός διπλασιασμός.

– γονιδιακή σύντηξη.

– domain rearrangements.
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Έλεγχος Αποτελεσμάτων

Ομοιότητα σε επαρκές μήκος των 

ακολουθιών.

 Υψηλό ποσοστό ταυτόσημων καταλοίπων.

 Εμφάνιση χαρακτηριστικών δομικών / 

λειτουργικών μοτίβων.

 Ποιότητα δεδομένων στις βάσεις.

 Υποθετικά γονίδια.



Βιβλιογραφία

 David Mount, "Bioinformatics: Sequence and Genome 

Analysis", Cold Spring Harbor Laboratory Press; 2nd

edition (March 12, 2013).

 Jonathan Pevsner, "Bioinformatics and Functional 

Genomics", Wiley-Blackwell; 2nd edition (May 4, 2009).

 Andreas D. Baxevanis, B. F. Francis Ouellette, 

"Bioinformatics: A Practical Guide to the Analysis of 

Genes and Proteins", Wiley-Interscience; 3rd edition 

(October 29, 2004).



Άδειες Χρήσης 

 Το παρόν εκπαιδευτικό υλικό υπόκειται σε άδειες χρήσης 
Creative Commons.  
 

 Για εκπαιδευτικό υλικό, όπως εικόνες, που υπόκειται σε άλλου 
τύπου άδεια χρήσης, η άδεια χρήσης αναφέρεται ρητώς. 

 
 



Χρηματοδότηση 

 Το παρόν εκπαιδευτικό υλικό έχει αναπτυχθεί στo πλαίσιo του 
εκπαιδευτικού έργου του διδάσκοντα. 

 Το έργο «Ανοικτά Ακαδημαϊκά Μαθήματα Γεωπονικού 
Πανεπιστημίου Αθηνών» έχει χρηματοδοτήσει μόνο την 
αναδιαμόρφωση του εκπαιδευτικού υλικού.  

 Το έργο υλοποιείται στο πλαίσιο του Επιχειρησιακού 
Προγράμματος «Εκπαίδευση και Δια Βίου Μάθηση» και 
συγχρηματοδοτείται από την Ευρωπαϊκή Ένωση (Ευρωπαϊκό 
Κοινωνικό Ταμείο) και από εθνικούς πόρους. 

 
 

 



Σημείωμα Αναφοράς 

Copyright Γεωπονικό Πανεπιστήμιο Αθηνών 2015. Τμήμα 
Βιοτεχνολογίας, Θηραίου Τριάς. «Βιοπληροφορική». Έκδοση: 1.0. 
Αθήνα 2015. Διαθέσιμο από τη δικτυακή διεύθυνση: 
https://mediasrv.aua.gr/eclass/courses/OCDB100/ 

 
 

https://mediasrv.aua.gr/eclass/courses/OCDB100/


Το παρόν υλικό διατίθεται με τους όρους της άδειας χρήσης Creative 
Commons Αναφορά, Παρόμοια Διανομή 4.0 [1] ή μεταγενέστερη, Διεθνής 
Έκδοση. Εξαιρούνται τα αυτοτελή έργα τρίτων, π.χ. φωτογραφίες, διαγράμματα 
κ.λ.π., τα οποία εμπεριέχονται σε αυτό και τα οποία αναφέρονται μαζί με τους 
όρους χρήσης τους στο «Σημείωμα Χρήσης Έργων Τρίτων». 
 
 
 
Η άδεια αυτή ανήκει στις άδειες που ακολουθούν τις προδιαγραφές του 
Oρισμού Ανοικτής Γνώσης [2], είναι ανοικτό πολιτιστικό έργο [3] και για το λόγο 
αυτό αποτελεί ανοικτό περιεχόμενο [4].  
 
[1] http://creativecommons.org/licenses/by-sa/4.0/  
[2] http://opendefinition.org/okd/ellinika/ 
[3] http://freedomdefined.org/Definition/El 
[4] http://opendefinition.org/buttons/             
 

Σημείωμα Αδειοδότησης 

http://creativecommons.org/licenses/by-sa/4.0/
http://creativecommons.org/licenses/by-sa/4.0/
http://creativecommons.org/licenses/by-sa/4.0/
http://creativecommons.org/licenses/by-sa/4.0/
http://creativecommons.org/licenses/by-sa/4.0/
http://creativecommons.org/licenses/by-sa/4.0/
http://creativecommons.org/licenses/by-sa/4.0/
http://creativecommons.org/licenses/by-sa/4.0/
http://creativecommons.org/licenses/by-sa/4.0/
http://creativecommons.org/licenses/by-sa/4.0/
http://creativecommons.org/licenses/by-sa/4.0/
http://creativecommons.org/licenses/by-sa/4.0/
http://opendefinition.org/okd/ellinika/
http://opendefinition.org/okd/ellinika/


Διατήρηση Σημειωμάτων 

Οποιαδήποτε αναπαραγωγή ή διασκευή του υλικού θα πρέπει να 
συμπεριλαμβάνει: 
 το Σημείωμα Αναφοράς 
 το Σημείωμα Αδειοδότησης 
 τη δήλωση Διατήρησης Σημειωμάτων 
 το Σημείωμα Χρήσης Έργων Τρίτων (εφόσον υπάρχει) 
μαζί με τους συνοδευόμενους υπερσυνδέσμους. 

 


