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Μαθησιακοί Στόχοι

 Παρουσίαση βασικών εκπροσώπων των: 

– δευτερογενών βιολογικών ΒΔ.

– εξειδικευμένων ΒΔ.

– βιβλιογραφικών ΒΔ.

 Εξοικείωση με την αναζήτηση στις βιολογικές 

ΒΔ.



Λέξεις Κλειδιά

 Λέξεις κλειδιά: Δευτερογενείς ΒΔ, 

Εξειδικευμένες ΒΔ, Βιβλιογραφικές ΒΔ, 

Ολοκληρωμένα συστήματα ανάκτησης 

πληροφοριών.

 Key words: Secondary biological databases, 

Specialized biological databases, Bibliographic 

databases, Data retrieval systems.



Κατηγορίες ΒΔ

 Αρχειακές / Πρωτογενείς.

– κατάθεση δεδομένων.

 Δευτερογενείς.

– επεξεργασία δεδομένων.

 Εξειδικευμένες.

 Βιβλιογραφικές.



Δευτερογενείς ΒΔ 1/3

 ΒΔ Οικογενειών πρωτεϊνών και domains:

– domains: υπομονάδες με καλά συντηρημένη 

ακολουθία και συγκεκριμένη δομή / λειτουργία.

– ανάλυση των ακολουθιών με διάφορους τρόπους: 

Patterns (regular expression).

Profiles (weighted matrices). 

Hidden Markov Model (HMM).



Δευτερογενείς ΒΔ 2/3

 ΒΔ Οικογενειών πρωτεϊνών και domains:

– InterPro http://www.ebi.ac.uk/interpro/index.html.

ολοκλήρωση επιμέρους ΒΔ π.χ.

– PROSITE http://prosite.expasy.org/.

– PFAM http://pfam.sanger.ac.uk/.

 InterProScan: αναζήτηση των πρωτεϊνικών μοτίβων σε μια 

ακολουθία.

– εύρεση απομακρυσμένων σχέσεων σε ακολουθίες.

– εξαγωγή συμπερασμάτων για την πρωτεϊνική 

λειτουργία.

http://www.ebi.ac.uk/interpro/index.html
http://prosite.expasy.org/
http://pfam.sanger.ac.uk/


Δευτερογενείς ΒΔ 3/3

 ΒΔ Ταξινόμησης πρωτεϊνικών δομών:

– CATH http://www.cathdb.info/:

Class.

Architecture.

Topology (fold family).

Homologous superfamily.

– SCOP http://scop.mrc-lmb.cam.ac.uk/scop/:

Class.

Fold.

Superfamily.

Family.

Protein.

http://www.cathdb.info/
http://scop.mrc-lmb.cam.ac.uk/scop/


Εξειδικευμένες ΒΔ 1/2

 KEGG: Kyoto Encyclopedia of Genes and 

Genomes http://www.genome.jp/kegg/.

http://www.genome.jp/kegg/


Εξειδικευμένες ΒΔ 2/2

ΟΜΙΜ: Online Mendelian Inheritance in Man 
http://www.ncbi.nlm.nih.gov/omim.

Gene Ontology http://www.geneontology.org/.

– δομημένο ελεγχόμενο λεξιλόγιο (γνωστό ως 

οντολογία) για την περιγραφή των γονιδιακών 

προϊόντων σε τρία επίπεδα:

cellular component.

molecular function.

biological process.

http://www.ncbi.nlm.nih.gov/omim
http://www.geneontology.org/


Βιβλιογραφικές ΒΔ

MEDLINE (πρόσβαση μέσω της υπηρεσίας 

PubMed) http://www.ncbi.nlm.nih.gov/pubmed/.

http://www.ncbi.nlm.nih.gov/pubmed/


Αναζήτηση στις ΒΔ 1/4

 Διαδραστική αναζήτηση:

– κωδικός εγγραφής στη ΒΔ.

– λέξεις κλειδιά.

– νουκλεοτιδικές ή αμινοξικές ακολουθίες (BLAST κ.α.)



Αναζήτηση στις ΒΔ 2/4

 Πρόσβαση μέσω προγραμμάτων:

– σύνθετες αναζητήσεις / μαζική ανάκτηση 

δεδομένων.

– δημιουργία συστημάτων επιστημονικών ροών 

εργασίας (scientific workflows) και διαδικτυακών 

εφαρμογών.

π.χ. in silico protein engineering web server.

– Entrez Programming Utilities (eUtils)

http://www.ncbi.nlm.nih.gov/books/NBK25497/.

http://www.ncbi.nlm.nih.gov/books/NBK25497/


Αναζήτηση στις ΒΔ 3/4

Ολοκληρωμένα συστήματα ανάκτησης 

πληροφοριών:

– ταυτόχρονη αναζήτηση σε πολλές ΒΔ.

– απλές ή σύνθετες αναζητήσεις.

– εκκίνηση εφαρμογών επί των αποτελεσμάτων.

– ενσωμάτωση ΒΔ που έχουν δημιουργηθεί από το 

χρήστη.



Αναζήτηση στις ΒΔ 4/4

Ολοκληρωμένα συστήματα ανάκτησης 

πληροφοριών:

– Entrez http://www.ncbi.nlm.nih.gov/sites/gquery.

– SRS http://srs.ebi.ac.uk/.

– EB-eye http://www.ebi.ac.uk/ebisearch.

http://www.ncbi.nlm.nih.gov/sites/gquery
http://srs.ebi.ac.uk/
http://www.ebi.ac.uk/ebisearch


Προοπτικές

 Χειρισμός σφαλμάτων

– σφάλματα στα δεδομένα ή/και στο σχολιασμό.

 Αποδοτική αναζήτηση

– στοχευμένα αποτελέσματα.

– ταχύτητα αναζήτησης.

Ολοκλήρωση δεδομένων (data integration)

– ΒΔ πολυάριθμες, αυτόνομες, ετερογενείς και 

μερικώς επικαλυπτόμενες.

– προτυποποίηση.



Βιβλιογραφία

 David Mount, "Bioinformatics: Sequence and Genome 

Analysis", Cold Spring Harbor Laboratory Press; 2nd

edition (March 12, 2013).

 Jonathan Pevsner, "Bioinformatics and Functional 

Genomics", Wiley-Blackwell; 2nd edition (May 4, 2009).

 Andreas D. Baxevanis, B. F. Francis Ouellette, 

"Bioinformatics: A Practical Guide to the Analysis of 

Genes and Proteins", Wiley-Interscience; 3rd edition 

(October 29, 2004).



Άδειες Χρήσης 

 Το παρόν εκπαιδευτικό υλικό υπόκειται σε άδειες χρήσης 
Creative Commons.  
 

 Για εκπαιδευτικό υλικό, όπως εικόνες, που υπόκειται σε άλλου 
τύπου άδεια χρήσης, η άδεια χρήσης αναφέρεται ρητώς. 

 
 



Χρηματοδότηση 

 Το παρόν εκπαιδευτικό υλικό έχει αναπτυχθεί στo πλαίσιo του 
εκπαιδευτικού έργου του διδάσκοντα. 

 Το έργο «Ανοικτά Ακαδημαϊκά Μαθήματα Γεωπονικού 
Πανεπιστημίου Αθηνών» έχει χρηματοδοτήσει μόνο την 
αναδιαμόρφωση του εκπαιδευτικού υλικού.  

 Το έργο υλοποιείται στο πλαίσιο του Επιχειρησιακού 
Προγράμματος «Εκπαίδευση και Δια Βίου Μάθηση» και 
συγχρηματοδοτείται από την Ευρωπαϊκή Ένωση (Ευρωπαϊκό 
Κοινωνικό Ταμείο) και από εθνικούς πόρους. 

 
 

 



Σημείωμα Αναφοράς 

Copyright Γεωπονικό Πανεπιστήμιο Αθηνών 2015. Τμήμα 
Βιοτεχνολογίας, Θηραίου Τριάς. «Βιοπληροφορική». Έκδοση: 1.0. 
Αθήνα 2015. Διαθέσιμο από τη δικτυακή διεύθυνση: 
https://mediasrv.aua.gr/eclass/courses/OCDB100/ 

 
 

https://mediasrv.aua.gr/eclass/courses/OCDB100/


Το παρόν υλικό διατίθεται με τους όρους της άδειας χρήσης Creative 
Commons Αναφορά, Παρόμοια Διανομή 4.0 [1] ή μεταγενέστερη, Διεθνής 
Έκδοση. Εξαιρούνται τα αυτοτελή έργα τρίτων, π.χ. φωτογραφίες, διαγράμματα 
κ.λ.π., τα οποία εμπεριέχονται σε αυτό και τα οποία αναφέρονται μαζί με τους 
όρους χρήσης τους στο «Σημείωμα Χρήσης Έργων Τρίτων». 
 
 
 
Η άδεια αυτή ανήκει στις άδειες που ακολουθούν τις προδιαγραφές του 
Oρισμού Ανοικτής Γνώσης [2], είναι ανοικτό πολιτιστικό έργο [3] και για το λόγο 
αυτό αποτελεί ανοικτό περιεχόμενο [4].  
 
[1] http://creativecommons.org/licenses/by-sa/4.0/  
[2] http://opendefinition.org/okd/ellinika/ 
[3] http://freedomdefined.org/Definition/El 
[4] http://opendefinition.org/buttons/             
 

Σημείωμα Αδειοδότησης 
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Διατήρηση Σημειωμάτων 

Οποιαδήποτε αναπαραγωγή ή διασκευή του υλικού θα πρέπει να 
συμπεριλαμβάνει: 
 το Σημείωμα Αναφοράς 
 το Σημείωμα Αδειοδότησης 
 τη δήλωση Διατήρησης Σημειωμάτων 
 το Σημείωμα Χρήσης Έργων Τρίτων (εφόσον υπάρχει) 
μαζί με τους συνοδευόμενους υπερσυνδέσμους. 

 


